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TCCCCTATCCCCTTAGGCCCACCCCCAAGAATGTGCAAGACCCCAGCCACAGGGCCCATCAGGGCACTAG

CGGCCGCAGCTCAGAGCCGTGGCCTCTCCGAAGTGGCAGATGGGGCGGGCGCGGCCAGAGCAAGTGCCAG

GCGGGAACAGAGGGACTGGGCGCGCCTCACAACTCACCACCTCGCCCGCTGGTCCTTCCTGGCTCGCCTG

GCTCTGAAGCTGCACCTGGAGGGGAAACCTCAGAACAGTAGGCGGGATTGCCTAGTAAATATCTCCCATT

CAGGGAGGCCCAGGTCGTGTGACGTCGACAGTTGCTGGGTAGATGAGGCCAACACAGGTTGCAAGAAGAG

GCGGGGTTTAGAGGCGTGAAACTCCGCAGTGCTCAGCCAAGCAGGGAGCAACGCTAGGAAGGGCGGGCAG

AAAGGGCACGCTCTTGTGGGTGACTACAGGTTAGGAGACCGTTGAACCTGGAGGGGCCCTAGGATGGACC

CCGTGGAAAGATTCAGAGACTGCGCCCTCTCCCTGGCGCCGCCTTCCCCTACACGCGGCGGGTATATTCT

GTTGCAGTTGGCCCAGGACCTGTTTCCAAGACTCTGCCCCCTCGCACTTCCGTCCCTCCTGGTTTTGTAA

AGTGATGCTCATAGGAACCCCCACCCCGCGTGACACTACTCCCAGCTCCTGGCTGACTTCTAGTCTTCTG

GTTGAAGCTGCGCCTTTAGATGACACGACCCTACCCACCCCTGTTTCCAGCGGATGCCCGGGCCTGGAGG

TACCTCTTACTGTAACCCATCGCCAAGTGGGCTTTTGAAGGCGCCTGTTCCTTTCTCGCTTTCTTCGGAA

GACCCTTGACCCATCATTCCCCCGACCCCCATAACGGGAGAGCAGAGAAGCCGGTCCCCAGTGTGATGGT

CCTGGTCCAGGCACTAACTGTCCTTTTCTCGGAAAAGGCAGGGGGATGTGGAAAAGAGTCTTGTTCCCTC

CCCTTCGATCTGTGGCTTTCGCTTTCACTTCCTCCTCCGAGAGCGGACAGATCTCTGGGTGCTGGGCGGT

CATGGCGCTACTAGATGTATGCGGAGCCCCCCGAGGGCAGCGGCCGGAATCGGCTCTCCCGGTTGCGGGA

AGCGGGCGTCGCTCGGACCCAGGACACTACAGTTTCTCTATGCGATCTCCAGAGCTCGCTTTACCCCGGG

GAATGCAGGTCGGGGCAGTAGGGAAGCCCCTAGGGATGCAGGGAGGCGGGCGCTGAGGAGTGGAGGGTCG

CCTGAGAGGAGGAGGCGAGAGCGGGAGCGCGGGGTACAGGGTCGGGGGTAGCCTTCAGTCCCGGAGAGCG

CCAGACCCAAAGAAGAGGCCACATGGGGATGGGGCCTGAGAGGAGGAAGTGCAAGTTAGGACAAAGAGTT

ACAGGTGAGGTGGGGGCTCCCAAAGGAAGACAAGAGAACTTTCCTGCCCTTGTCCACACACAAATGGTGG

AGCCTTTTTCATGGGGTTATCACATGATATAGGAGGTGTGTGGTGTCTTGGGAAACCTATGAAATTTGCC

TGCTGGCCTCCTCTCAGCAACTCACTGTTGCGCGACTTAGAACAAGTCACTTAGTCTAGGTCCCAAGCCC

CTCTTCTGTAAAGTGAGGATACTGTTACTAAACGTGTTTTGTGAGGGTTGAATGCTTTATGCATGGAAGA

AACCCTTTAAGTCACTCTCAAAATTTTTTAGTAATGGTAACATGTGCTTGCTTTCATTTCTGTTGTGCTG

GAAAATGGAAAAGGTTGATACTGGCATGCCTCTTCTTTTCCTTCTCCCAAGCCATTTCCTTCTAGAGATT

GGTTATTAACTGTTTCATTTATTGATGGTTAGATCATTTCTGCATATCTCCTCACCCTCATACTCCCTAA

AACCTTTTCCTGGAGCCTCTTACTACAGAATTTTTCATTGCCTTTCTCAACCTCTTTTCTCTTATCAGCC

CACAGAATTCTTCCAGTCCCTGGGTGGGGACGGAGAAAGGAACGTTCAGATTGAGATGGCCCATGGCACC

ACCACGCTCGCCTTCAAGTTCCAGCATGGAGTGATTGCAGCAGTGGATTCTCGGGCCTCAGCTGGGTCCT

ACATTAGTGAGTGTATACGCTCCAGCAGGCAGAATCTGGGGAGCTGGGCTCTCCTTTCCACAGGAGGCCA

ACTCTGCAACAAAGTGGAAGTGGATATTGATTTAGGACACACTGGGGGATCTATGGGGTCATCCCTTCTC

TCCCAAAGCTCCATCTTCTTCCAGGTGCCTTACGGGTGAACAAGGTGATTGAGATTAACCCTTACCTGCT

TGGCACCATGTCTGGCTGTGCAGCAGACTGTCAGTACTGGGAGCGCCTGCTGGCCAAGGAATGCAGGTAA

GCGAGGCCTCTCATCTTCCTTTCTTAGCCTAGTGGTTAATCCCTGGATCTCTCAGATCATTGCTCCTTAC

TCTTGTCCTATGTGGTCCATCTTAGTGCTAATAGTATATTTCACAAAACAGCTTTTTGGTGATAAGACCC

TTCTCCCAAATCTCAGCCTGTGCTCCACTCATAAGCCAGATAGTACGTCAGGTATTTAGCACTGACACAT

CCACCCTGGCGGGACAGTATCATTTACTAGGCTGCCTTTGTATGTTTCAGATACTTTAAATTCCAAATCT

TTCTCTGATCTTTAGATCCTACAAAATAATTCCTTTCCAATGCTTATCTCTTTAATCATTTCCTGCCCCA

TCAAGTTGGAAAGAGCTAACCTCTCTTTCCTCACTCCACCTTGTCCTCACCCAGGCTGTACTATCTGCGA

AATGGAGAACGTATTTCAGTGTCGGCAGCCTCCAAGCTGCTGTCCAACATGATGTGCCAGTACCGGGGCA

TGGGCCTCTCTATGGGCAGTATGATCTGTGGCTGGGATAAGAAGGTGGGTGCTCTCCATTCTTCATGTTC

CCCCACCATGTTCCCTATGGATGACAGATCTGTTTCCCATCATATACTCCTACTCCCTCCCTGACAAGAT

GCATGGCATATAGAGTGCTTGGTTATAGAACTGTTTCAGTATATCCATGGACTATTTATTGGCCCAGATA

TGAATCATTGCATGTGTTTTGTAAGCTTGTCCCTTTTGTTAAACAGTTGATTTCAAGTTTGTTTTTCCTT

TTTCATTTCTAAAGTTCGATGACTTTACCAAAGTGGTTTCCTAATTCCAATGTTCTTGTGGTAATATTAA

TTCTTTTGTTCACTTTTTATGTCTCATATTTGAACCCCCATGTTACCAACATCTTCCTCTCCAATTTCAG

CCTGAAATCTTTCATCTTATAGGGTCCTGGACTCTACTACGTGGATGAACATGGGACTCGGCTCTCAGGA

AATATGTTCTCCACGGGTAGTGGGAACACTTATGCCTACGGGGTCATGGACAGTGGCTATCGGCCTAATC

TTAGCCCTGAAGAGGCCTATGACCTTGGCCGCAGGGCTATTGCTTATGCCACTCACAGAGACAGCTATTC

TGGAGGCGTTGTCAATAGTAAGAGACCAATGCTCCCACCACCATGCCTGGGAGGAGTCGGCGGGTGGTGG

GGGGGGTGATTTAAGATTGAGAAACCAGCCTGGCCAACATGGCGAAACCCCGTCTCTACTAAAACTACAA

AAATTAGCCGGACGTGGTGACGGGTGCCTGTAGTCCCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCACT

TGAACCTGGGAGGTGGAGCTTGCAGTGAGCCAAGATGGCGCCACTGCATTCCAGTCTGGGCCACAGAGTG

AGACTCCTTCTCAAAAGAAAAAAAAGAAAATGATTGAGAGACTCAAAGGAGGGAGAGTAGTAGGGAGGAA

ATTTTCAGAGTCAGAAGAAGGGCATTAAAGGCCCAGTCATATGGTTTTAAGCTTGCGCATGTGTCTTGTT

GCTGCCTTCAACATAACATCAGTGACAGGAACTTGCTGAGGTGAAAGGTGACTCCATGTTCTTTTCTCAT

TTGTCCACAGTGTACCACATGAAGGAAGATGGTTGGGTGAAAGTAGAAAGTACAGATGTCAGTGACCTGC

TGCACCAGTACCGGGAAGCCAATCAATAATGGTGGTGGTGGCAGCTGGGCAGGTCTCCTCTGGGAGGTCT

TGGCCGACTCAGGGACCTAAGCCACGTTAAGTCCAAGGAGAAGAAGAGGCCTAGCCTGAGCCAAAGAGAG

AGTACGGGCTCAGCAGCCAGAGGAGGCCGGTGAAGTGCATCTTCTGCGTGTTCTCTATTTGAACAAGCAT

TTCCCCCAGGGAAGTTTCTGGGTGCCCCACTAAGTAGAATAAAGAAAAACGGTTATAAATACCTCTGTCT

TGTGGCTGAATGGGGTTGGGCCTGTGGTTGTTGGGTGGGGCAGAAAGTAAAGAGACGCTTTTTCTGGAGA

AGGGGCTCAGACCCCTATCTAAGAAATGTGGCCTCACCACATAGTTCTTCCTGGGGTTTCCTTCCACACT

CATCTCTCCAAGACCTCAGGAAGGCTGCTCATTGCTGTCCATGGACACTTGTTTGCAATTTCACATAGGT

TAGGGTCCTTTCCATAGAGAGGCACCTGGGGACTCCTGTGTGTTCCATTGTTAATGGTTTGAGGAACAGG

GAGTAGGGCACCTAGGATAACTGTTTTTGACTTTATAGAGTAGGATGAAAAAGCTTCCACTTCACTTTAA

TATGGTAATCATATAAACACCATACCATTTATCCCAAATAACACTTTGGAGATATTGGATATTGAATATA

AAGACAGACATTAAGGGTCTAATTTCATGATGTGTCATGCTGAATTGCAAGATGGCAGGACTATAATTTT

AGAGGAAGAAGAGATCAGGAGGACTCCCCTAAGTGAGGAGTGTGGGGAAAATGTAAAAGATCCAGGTTAG

AAGAAAGAGACACACATCATGAGATTTTCGGAATCATGCTGGAACTATGGACCATGTCACTTTCCAGAAA

ATAAAGGAAACAAATGCTTGAAAGTAGGAGCATGAGCTTGAGCATGGAGCTTTTTTCATTAGAGAGAGAT

TCTTAAAATGCCAGAATGAATAGAGTTGTAAAACTTTAGCGAGCCCCTACTTAAAATCCCTCCTCCCCAC

CACCACTATTTTAAACTTTAAGTGACTCCTTGGTAGTCACACAGGTAACATTTCAAAATGGTGATCTGGA

ATCCAAGCGACCCTTCCTTTGGGGAATTTGTTTGTTTGTTTGTTTTTAGTTTGGGAGGTGGTTTCAATCT

GAAGAGTCCTTTCTGGAATAAACGAATCTTTCTGTTGCATAGGAAGGCTCTGGGTCAGGAAGGATATTTA

AAAACCTAATT

