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GGCCTGGCTAATTTTTTGTTTTGTTTTGTTTTGTAGAGGTGAGGTCTCACCATGTTGCCAAGGCTGGTCT

TGAATTCCTGGGTTCAAGTGATCCTCCCGTCTTGGCCTCCCAAAGTTCTGGGATTACAGGCATGAGCCAC

CGCACCCGGCCCTGATTCCTTTTTTTATTCTAGCTTCAAGATTCAGTTCTACCGTTATCGGCTGTGTGAC

TGGGTAAATCACTACACCGCAAGCCTCGGTTTCCTATTTACCAAATGGGTCGAATAATGCCTGCCACATG

GGGCTGCTCTGAGGAGTACAGATGTAAGAGATCCTGTGTTCACTGATATTTTCATGTGGGCTTTTTGATA

ATGATACAAAAGGAACATGAGAACTGTGACTTCTAGGCCGGGCGAGGCGGCTTACTCCTGTAATCCCAGC

ACTTTGGGAGTCCGAGGCAGGCGGATCACCTGAGATCCGGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGA

AACCCCATCTCTAGCAAAAATACAAAAAATTAGCCAGGCGTGGTGGCAGGCGCCTGTAATCCCAGCTACT

CGGGAGGCTAAGGCACGAGAATCGCTTGAATCTGGGAGGCGGAGGTTGCAGTGAGCCGAGATCGCGCCAC

TGCATTCCAGCCTGGGGGCCAGAGCGAGACTCCGTCTCAAAAAAATAAAAAATAAAATAAAAAATTGTGA

CGTCTCACTCAGGATCAGCGTCTTTAAGTGGCCACCTCCCCACCCCACCTTCATGCCTCCCTCCTCCTTG

AATCGTGTGTTAGAACGCTGTGATCTGGTCCAAACTCCACGGAGATGCGATGCGATGCGAAGCGATGTTG

GGCAATTTCAACTCCCTGTCTCGGTCGCCACCTAGGATTACTGCATGTTCAGCTACGACCTCATCAACAT

GGCTGCTGGAAGTCGTCTACAGGAAAAAGAAAGAAATGACACTGAAGGATCACTTCCGCTTCCGTTGGCG

CAAGCGCTTTCATTTTTTCTGCTACCGTGACTAAGATGGAAGCGTTTTTGGGGTCGCGGTCCGGACTTTG

GGCGGGGGGTCCGGCCCCAGGACAGTTTTACCGCATTCCGTCCACTCCCGATTCCTTCATGGATCCGGCG

TCTGCACTTTACAGAGGTCCAATCACGCGGACCCAGTAAGTTCTCGGCGCTTTCGTTTGCGTAGCGGGAG

GGACCGTGGGGCCTGGTGCTGCCGGCTGGTTTTGAGAGCCCGGGAAGGTGAGGCGGGGACCCCGGGGGCG

CGCGAACGGCAGGGGAGCTCAGGGCGCGGAGTCCTGGAGAATGCAGAATAATTGGAAGGAATTATAGAAA

ATCAGAAGCGCAGCTCAGTGCGCGGAAAGAGGGCGCAGTCCATCCCCCCTCTCAGCTCCCACCGTTCTCA

CTCTTTAGGAACCCCATGGTGACCGGGACCTCAGTCCTCGGCGTTAAGTTCGAGGGCGGAGTGGTGATTG

CCGCAGACATGCTGGGATCCTACGGCTCCTTGGCTCGTTTCCGCAACATCTCTCGCATTATGCGAGTCAA

CAACAGTACCATGCTGGGTGCCTCTGGCGACTACGCTGATTTCCAGTATTTGAAGCAAGTTCTCGGCCAG

ATGGTGTAAGTCATCCAGAGAACAGGAGAGTGGTTCCCAAGTAGAGAGGGGAGTCCCCTGTTTTTTATTC

CCTTCGATGGGATGGGGGGACTTGTTGCAGCGGGGGACTGGAAGAGTTGTTGGAGGTGGGCGATCTGTGT

TTGCAATAAAGTTTTTGGCATTAGGTGTAAAATGGGGGAAGGTGTGGTAACTTCTTTTGGGGATGGGTGG

AGACCCCGACTTAATTCTCTCCCTTTTCTCACAACCAATTCCTTTTAAGGATTGATGAGGAGCTTCTGGG

AGATGGACACAGCTATAGTCCTAGAGCTATTCATTCATGGCTGACCAGGGCCATGTACAGCCGGCGCTCG

AAGATGAACCCTTTGTGGAACACCATGGTCATCGGAGGCTATGCTGATGGAGAGAGGTTCATATGAATAC

AAATAACTTATTTCCTTTACCACCCAACCTAGTACCTGTGTAGTATCTCTTCTGTCTCTTCTCCCCAAGT

GAATCCCACTTTAACTCAGACCCCATGGTCCCCTTCTTCAGCTAAGATGAATCTAAGGTGAAATGAGTTT

TGACCCATTGTGTCCTGTTAGCTTCCTCGGTTATGTGGACATGCTTGGTGTAGCCTATGAAGCCCCTTCG

CTGGCCACTGGTTATGGTGCATACTTGGCTCAGGTAAGTAGTAAGTCTAGAGGTGGGGGAAAGGGAAGAC

AAAAGGAAATGGATTAGTGGTTGTCTGCTTTTCTCCTGAAATTCTGATATGAGGGATGGGCTGGGATCGC

TATTACTGGGCAGATGGTTTTCTTTGTAGTCTGGGGGCTGTAGGTGTTGACACTGATTCCAGTGACAAGA

TGACATGACTGGGAGTCAGTAGACATGCAAAGAGAGGACACCCTAGAACTTCTTCCTGAAGTGGCTCTTA

GCTTATTTTCTAAGCAGAGTTCATTCTGGTGAGGCAAGAAGTAGAATGTCATCTTTCACTCTAATGCTTT

TTATACCATAGATTTGAGACAACTAGCCTGTTATTCAGCCCAATATCCCCCCATGGTTTTCCCCCAATCT

CCCTAGCCTCTGCTGCGAGAAGTTCTGGAGAAGCAGCCAGTGCTAAGCCAGACCGAGGCCCGCGACTTAG

TAGAACGCTGCATGCGAGTGCTGTACTACCGAGATGCCCGTTCTTACAACCGGGTGAGGGATGTGCTGGG

AACCTAATTGGCGGGCTCTGGCTACTTGCAATCCCTGGGTCTCTATGCTTTGAAGAACAGATTGCCTTAC

TTGTGTGACTCCTATTTTCACATTGGGGAAGACCTCCACCTGACCTTTCATTTAAGGACTTAAGGCGTGG

GCATTATTGAATGCTCTGCTTTCTTCCAGTTTCAAATCGCCACTGTCACCGAAAAAGGTGTTGAAATAGA

GGGACCATTGTCTACAGAGACCAACTGGGATATTGCCCACATGATCAGGTGAGTAATAGGGAAAAAATTG

GTGACAGACTTGGGAGGTCTTTGGCTTACACTAAGCTGGGCTTTTCTGGGAGGCTCACCCAGGAAAATTT

TCTGGGTGGAAAGTTTTGGTTGGACAGTACAGCTATTTTTAGGAATTGATCCCTTTATGCTTCACAATTT

TATTATTCTGTCTTCCTTTTTTAGTGGCTTTGAATGAAATACAGATGCATTATCCAGAACTGAAGTTGCC

CTACTTTTAACTTTGAACTTGGCTAGTTCAAAGATAGACTCTTCTTTTGTAAAGTAAATAAATTCTTCAA

AATGCTTGCTGAGTGGTTTTTGTCTGACTGGGTCACACCAAGTGCAAAACTGCTGAGTACTGCCATGTGC

CATCTCCCTCCCTGGTCGGAGAACCCTTGTGGTCTTGCAGCACACACAGAAATTCTCTCTGCACAACACA

GAAAGACACACTAGCGTCATTTGGAGCTGTATTAGAAGCAGAGCTTCCTGTAGAAGCCAGACTTAATTTT

TGTGTGCTAACTGGCTTTTGTGTTCAAATTCCCCTCCCAAATCTTCCTCCACTGCACTGGATTATCAAAT

ACAGATTTCTTAATGTTGGCTGTGATTTTCATTAAAATACCACTTTAAAAATAATCTAGTAGAACTATTC

TGCATCAGGTTGCCCTCAAGTCAGCTGGGGCATCAGCCATCCCTGGAATGGTTCTAAACCTGAATATTTT

AGAGACAAAAGTCTCATTCTGTTGCCCAGGCTGGCGTGCAGTGGCATGATCATAGCCTACTACAGCCTTG

AATTTCTGAGCTCAAGCAACCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTGCTGGGATTACTGGCATGAGCCATCATG

CCCAGCTTGAATTTTTAAAATGAACACTGTAGGCGATTCTGACACAAATCCTCTCCAAACTTCTTGAGAA

AGAAAATATAGGCAGCAAATTCAAAGTACAGAAATTCAGTGAGAACTGAAGGAAAAAATAAAACCATCCC

TCCATTTGCATTGTCCGTTAACAACAAACTTGTAAAGCCAAACAATGAGCTTTCAATCTGAAACCTCCAC

ACATTCAGTCTCAACACAGGAAACAGTCAATAAATACATGTTTATTGATTAAACTGAATTATAAAAAACA

AAACCAAAAAAAAATTTCCTTCTACTACTAAGCCATGCAGGCAGAGTCCACAAAGACAACTTCCTGGCCA

AAACCCAGCTGATCCACTGTTGGTATAATCTTAAAAAAAATTACCCATCAAGAAAGTCAATCGTGTGCAG

AAGACAGGAACCCCAGCTCTGCTAA

